
Supplementary table S1

Protein name                  Bex+Carv/Veh  
Relative levels      p-value 

 Bex+Carv/Bex alone 
Relative levels     p-value 

  

ARID1A 

GSK-3-b 

Stat3 

YB1_pS102 

AMPK_pT172 

PLK1 

Stathmin-1 

Chk1_pS296 

Pdcd4 

Caspase-9-cleaved 

Syk 

ACC1 

Cyclin-B1 

IGF1R- 

SCD 

IGFBP2 

H2AX_pS139 

NF-kB-p65_pS536 

Notch1 

P-Cadherin 

Bak 

TFAM 

UGT1A 

SDHA 

Caveolin-1 

PCNA 

YB1 

DM-Histone-H3 
 

42,68 0,00006  14,01 

133,81 0,00008  9,50 

123,56 0,00035  8,10 

80,54 0,00055  38,08 

54,82 0,00056  103,10 

69,10 0,00080  22,92 

70,38 0,00193  41,42 

109,08 0,00255  58,28 

84,45 0,00274  19,39 

74,28 0,00310  1,27 

125,78 0,00356  11,13 

157,59 0,00392  685,99 

62,33 0,00407  30,25 

107,85 0,00435  19,36 

142,47 0,00499  36,55 

80,28 0,00531  47,07 

135,86 0,00556  26,27 

83,87 0,00573  37,64 

73,11 0,00599  29,96 

78,32 0,00667  86,67 

84,66 0,00717  18,26 

181,44 0,00764  54,02 

107,42 0,00780  11,23 

86,58 0,00935  25,95 

162,01 0,00944  68,88 

77,93 0,00950  38,04 

74,87 0,00961  38,14 

159,78 0,00964  31,73 
 

 0,006 

0,168 

0,028 

0,392 

0,154 

0,042 

0,031 

0,430 

0,145 

0,117 

0,878 

0,002 

0,024 

0,102 

0,181 

0,004 

0,038 

0,081 

0,154 

0,587 

0,017 

0,028 

0,240 

0,043 

0,043 

0,065 

0,367 

0,163 
 

  

 

Rank order of proteins significantly (p<0.001) changing upon Bex+Carv in 
MCF10DCIS.com cells, determined by reverse-phase protein arrays (RPPA)


